
 

Metadata semin 

1. Samlat alla semin.txt filer (10 st), ”Sammanställning semin tidsperiod och gårdar”: 

 

Datumperiod: 

 

2. ”Allasemin 2021-06-15” 

Klippt in alla textkodrader i Excel efter varandra och lagt till rubriker från Semin. i filen 

”Postbeskrivningar” 



 

Klippt ut relevanta koder från ”Kodförteckning kodatabasen, 2017” 

 



 

 



 



 

 



 



 

Lagt ihop alla seminfiler tom 2021-06-08, tagit bort alla dubbletter. 140 788 semindatarader. 

Lagt till gårdsbokstav: 

Blad2 

Formel: 

=OM(E2=Blad2!$B$1;Blad2!$A$1;OM(E2=Blad2!$B$2;Blad2!$A$2;OM(E2=Blad2!$B$3;Blad2!$A$3;O

M(E2=Blad2!$B$4;Blad2!$A$4;OM(E2=Blad2!$B$5;Blad2!$A$5;OM(E2=Blad2!$B$6;Blad2!$A$6;OM(

E2=Blad2!$B$7;Blad2!$A$7;OM(E2=Blad2!$B$8;Blad2!$A$8;OM(E2=Blad2!$B$9;Blad2!$A$9;OM(E2

=Blad2!$B$10;Blad2!$A$10;OM(E2=Blad2!$B$11;Blad2!$A$11;OM(E2=Blad2!$B$12;Blad2!$A$12;O

M(E2=Blad2!$B$13;Blad2!$A$13;OM(E2=Blad2!$B$14;Blad2!$A$14;OM(E2=Blad2!$B$15;Blad2!$A$

15;OM(E2=Blad2!$B$16;Blad2!$A$16;OM(E2=Blad2!$B$17;Blad2!$A$17;OM(E2=Blad2!$B$18;Blad2

!$A$18;OM(E2=Blad2!$B$19;Blad2!$A$19;OM(E2=Blad2!$B$20;Blad2!$A$20;OM(E2=Blad2!$B$21;B

lad2!$A$21;E2))))))))))))))))))))) 

 

Lagt till KO-ID = gårdsbokstav + löpnummer i bruksbesättning 

3. ”Allasemin-rättgård” 

Filtrerat bort data från gårdar (bruksbesättningsid) som ej är med i del 1 eller 2 (till egen flik). 

110 914 rader kvar (29875 rader bortsorterade = flik ”Fel gård). 

4. ”Alla semin-rätt gård-bara semin” 

Filtrrerat på besättningsnr använd tjur för att bara få semintillfätllen + fri beteckning – sorterat på var 

sin flik plus en flik för övriga händelser –ex dräktighetsundersökningar mm. 58414 rader kvar 

Felkälla: tjurbesättning ej rapporterad – då kommer inte registreringen med 

5. ”Allasemin-rätt gård-barasemin-seminnummer” 

Sorterat bort semindatum tidigare än 2018-08 (egen flik ”gamla semin”) (26805 rader kvar flik endast 

semnin från 2018-08) 

 Filtrerat  först på datum och sedan på KO-ID och sedan lagt till formel för uträkning av nummer 

(antal semin): 

” =A2&TEXT(ANTAL.OM(A$2:A2;A2);"-00")” 

Tex:  “B1080-01” text till  sorterat bort data efter – (importera inte denna kolumn) = bara nummer 

kvar – klippt ut och klistrat in endast som siffror. 

6. ”Allasemin-rätt gård-barasemin-seminnummer del 1” 

Ny fil, klippt in KoID, gård, kalvdatum 1,2 och 3 

Filtrerat på seminnummer en flik för seminnummer 1, 2, osv.. tom 19 

Filtrerat fram semindatum från flikarna med antal semin mha formel: 

”=LETARAD($A2;'1'!$A$1:$AF$7778;13;FALSKT)” (max 19 semin registrerade) 

Klippt ut värden och tagit bort uppgift #SAKNAS! 



Sorterat fram semin mellan kalvning 1 (kolumn C) och kalvning 2 (kolumn D): 

=OM(OCH(Y2>$C2;Y2<$D2);Y2;"") samt sett till att det ej kommit med dubbletter (semin > än 

förra datumet i kolumnen till vänster) 

För kor som ej kalvat kalv 2 = formel: =OM(OCH(Z2>$C2;Z2>AQ2);Z2;"") 

 Blir dataset med hål i – för att fixa detta => skapat ny redigeringsflik 

 Filtrerat hela datasetet med Ko-ID och seminnummer och filtrerat först alla med semin 1 – 

sedan klippt ut de som är tomma på semin men har data för semin 2 och senare och klistrat in 

till semin 1 (förskjutit celler ett steg till vänster och sedan sorterat om tills alla har data på 

semin 1 eller är helt tomma, sedan fortsatt och gjort på samma sätt till semin 2 osv..) 

Räknat ut antal semin med formel: (antal(kolumn F:N) 

Första semin del 1, KI 1: 2018-09-26 

Senaste semin del 1, KI 1: 2019-12-27 

 

7. uppdaterad data sept 21 ” Merge Alla semin 1 och sept 21” 

Alla semin sept 21, lagt till ko-ID och gård, sorterat på rätt gård, sorterat på bara semin (besättningsID 

anv. tjur > 0), mergat med alla semin, bara semin del 1 – tagit bort kolumner för serinummer och 

undersökningsfynd (uppgifter saknas i hälften av grunddatan). Tagit bort dubbletter (26 259 rader 

kvar) 

Lagt till kolumn för serienummer, soretrat först på datum och sedan på KO-ID. 

Lagt till serienummer. 

”Allasemin-rätt gård-bara semin-serienummer sept 21” 2021-12-15 

Flik Semin lakt 2: 

Analyserat och räknat ut: 

KFI2: fösta insdatum – kalvdatum 

KSI2: sista semindatum – kalvdatum 

KSI-KFI: intervall mellan KFI och KSI. 

KSI (dr): räknat ut dräktighetsgivande ins: 

- Om sista ins ligger mellan 10 dagar +/- från 280 dagars dräktighet – har antagit att det är 

korrekt. För två djur med dödfödda kalvar har jag antagit att den sista semin stämmer trotts att 

det är 14 resp 16 dagar ifrån 280 d dräktighet. 

- Om inte ovan stämmer men om näst sista ins ligger mellan 10 dagar +/- från 280 dagars 

dräktighet: har antagit att näst sista ins är mer riktig. 

- I de fall varken sista eller näst sista ligger mellan +/- 10 dagar från 280: men sista semin är 

inom 14 dagar har jag antagit att denna är rätt 

SC: antal semin 

SC (dr): antal semin minus de som kommit efter dräktighetsgivande semin 



Ins%: för de som har mer än en semin: räknat ut summan av intervall mellan semin delat på antal 

semin. 21 delat på detta medelintervall * 100= ins% 

Ins % har jag räknat med även de felaktiga semineringarna efter dräktighetsgivande ins. 

x1652: sista semin 27 dagar innan 280 dagars dräktighet – troligen missat att registrera en semin. 

y2096: ingen registrerad semin trotts kalv 3 – troligen såld till liv?? 

 

Dräktighetsstatus: 

Har kopierat från sept-data och allasemin-grunddata och filtrerat ut dräktighetsstatus annat än 0 

Mergat och tagit bort dubletter (endast ko-ID, händelsedatum och dräktighetsstatus kvar – sorterat 

bort alla andra dubletter 32170 dublettvärden raderades, 33550 unika värden kvar. 

 

Lakt till serienr 1-16 och lagt till i nya flikar och sorterat fram datum och dräktighetsstatus. 

”Dräktighetsstatus 1” 

 

Sorterat ut koder 2, 22, 32, 42, 52 = ”dräktig”  

Det är de jag känner jag kan kalla ”confirmed pregnancy” i manus..? 

Sorterat ut första datum vid ”dräktig” 

 



 

 

Från Sofia Nymans avhandling 

Semin lakt 1: ”Fruktsamhet – resultat 2021-12-16” 

Flik ”Frukt 1 dr ins”: 

Räknat ut dräktighetsgivande ins = kalvdat2 -280 +/-14: om sista semin faller innanför detta= sista 

Om inte sista stämmer => kollat näst sista => om det stämmer=> använt näst sista (n = 26) ; om inte 

näst sista stämmer=> kollat näst-näst sista. (2 st har 2 semin efter dräktighetsgivande semin) 

Om inget stämmer: kollat om kalven är dödfödd: om dödfödd: räknat med att sista stämmer. 

Om inget stämmer och inte dödfödd kalv: antar att det saknas minst en registrerad semin = 

exkluderas.  (n =8) 

 



För två kor så finns ingen semin registrerad men en kalvning:  

x1630 

y1686 

Inte registrerat dessa som ”saknas semin” – med de bör exkluderas. 

 

Dräktighetsstatus – formler: 

Räknat ut First service conception date: (och alla med datum kan då räknas som dräktiga vid första ins 

till FSCR) 

Tagit fram alla dräktighetsdiagnoser mellan semin 1 och 2 (om semin 2 saknas – alla i denna 

laktation) sedan letat upp minsta värdet av dessa. = First service conception date = alla kor med datum 

har fått en konfirmerad dräktighetsdiagnos efter första semin. 

För att få fram first cervice conception rate = dela dessa med vilken grupp man vill ha info från (alla 

seminerade kor gissningsvis?). Inte gjort detta för laktation 2… 

 

 

Kalvdatum 2 – endast ett kalvdatum att uppdatera: rad 430, x2129: kalvade kalv 2 2020-06-12… har 

dock ej följt VWP så uppdaterar inte dessa data…. -ok 

Kalvdatum 3 ej uppdaterat i resultatfilen…. – nu är det det – måste kolla allt som är beroende av 

denna parameter i resultat del 1 och 2… - mjölkdata??? – fruktsamhetsdata har dock utgått från rätt 

kalvdatum.. 

 

=OM(AH2="";"";OM(AK2=1;AH2;"")) 

Fixat. 

 

CCI = calving to conception interval 

FSCR: FSC-date (baserat på dräktighetsdiagnos) + 

baserat på kor som kalvat (bör vara färre) jämföra ”förlorade dräktigheter” – behöver lägga till datum 

för sista registrerade kalvning för att inte få falskt högt.. => fixat => dessa bör exkluderas som 

beräknas kalva efter sista registrerade kalvdatum. 

FSC: olika varianter: 

FSC – dräktig vid första ins: baserat på dr diagnos + ev kalvdatum om diagnos saknas: ins: räknar 

bara ins fram till dräktighetsgivande ins. alt. Alla ins. 



Alla ins + kor som kalvat: lägsta frekvens 

Dr giv ins + dräktighetsdiagnos (+ kalvning vd saknad diagnos) = högst frekvens. 

Renée: bör endast räkna till dräktighetsgivande ins? då har vi två olika mått kvar: 

Diagnos alt kalvning. 

Renée: diagnos = det som oftast används. 

”FSC.rate.dr.diagn.2”: antal ins till dr givande ins för alla med dräktighetsdiagnos eller som har 

kalvat. 

”FSC.calv.2”: antal ins till dr givande ins för alla som kalvat 

 

FSC.date.dr.2: conf. Pregn + 1 ins innan dr diagnos.: datum. 

FSC.date.1.ins.tot.2: conf. preg dat + tot endast 1 ins (även räknat in ins efter dräktighetsgivande.) 

 

Per grupp:  

tot antal semin/antal seminerade kor 

Alt: totalt antal semin/antal kor som kalvat 

Pregnancy loss: 3 sätt att räkna: 

1. ”Preg.loss.diagn.”: Om sista semin är efter första dräktighetsdiagnos => räknat som 

pregnancy loss. 

2. ”Preg.loss.calv.”: Om konstaterad dräktighetsdiagnos men inte kalvat (och kon inte utgått 

innan förväntat kalvdatum (294 d efter sista semin) 

3. ”Preg.loss.diagn.spec.”: Om konstaterad dräktig och sedan konstaterad ej dräktig vid dr us. 

4. ”Preg.loss.tot”: Kombination av alla tre ovan – dvs om någon är pregloss=pregloss. 

Felkällor:  

1. om DÄ seminerat trotts att kon va dräktig = falskt många pregnancy loss 

2. kor som utgått innan förväntad kalvning och har förlorad dräktighet = falskt få pregnancy loss 

3. Om falsk pos/neg dr diagnos = falskt många pregloss  

 

Dräktighetsprocent, conception rate: 

Antal positiva dräktighetsdiagnoser (No.of.Ins.pos.preg) / antal undersökta semin (No.of.diagn.Ins) 

Undersökta semin = dräktighetsundersökt efter semin 

 

(O3=1;P3=1;Q3=1;R3=1;S3=1;T3=1;U3=1;V3=1;W3=1) 

(O3=2;P3=2;Q3=2;R3=2;S3=2;T3=2;U3=2;V3=2;W3=2) 

(O3=3;P3=3;Q3=3;R3=3;S3=3;T3=3;U3=3;V3=3;W3=3) 

(O3=4;P3=4;Q3=4;R3=4;S3=4;T3=4;U3=4;V3=4;W3=4) 



(O3=5;P3=5;Q3=5;R3=5;S3=5;T3=5;U3=5;V3=5;W3=5) 

(O3=6;P3=6;Q3=6;R3=6;S3=6;T3=6;U3=6;V3=6;W3=6) 

(O3=7;P3=7;Q3=7;R3=7;S3=7;T3=7;U3=7;V3=7;W3=7) 

(O3=8;P3=8;Q3=8;R3=8;S3=8;T3=8;U3=8;V3=8;W3=8) 

 

 

 

 

(AL3=1;AM3=1;AN3=1;AO3=1;AP3=1;AQ3=1;AR3=1;AS3=1;AT3=1) 

(AL3=2;AM3=2;AN3=2;AO3=2;AP3=2;AQ3=2;AR3=2;AS3=2;AT3=2) 

(AL3=3;AM3=3;AN3=3;AO3=3;AP3=3;AQ3=3;AR3=3;AS3=3;AT3=3) 

(AL3=4;AM3=4;AN3=4;AO3=4;AP3=4;AQ3=4;AR3=4;AS3=4;AT3=4) 

(AL3=5;AM3=5;AN3=5;AO3=5;AP3=5;AQ3=5;AR3=5;AS3=5;AT3=5) 

(AL3=6;AM3=6;AN3=6;AO3=6;AP3=6;AQ3=6;AR3=6;AS3=6;AT3=6) 

(AL3=7;AM3=7;AN3=7;AO3=7;AP3=7;AQ3=7;AR3=7;AS3=7;AT3=7) 

(AL3=8;AM3=8;AN3=8;AO3=8;AP3=8;AQ3=8;AR3=8;AS3=8;AT3=8) 

 

Ny.tot no.ins.pos.preg. 

Använt matrisformel I fil ”Fruktsamhet resultat 2021-12-16” flik ”Ins Diagnos 1” kolumn ”BN” 

Dräktig efter semin – tagit det minvärdet = antal semin till första pos dräktighetsdiagnos. 

 

2022-04-26 

Dubbelkollat FSCR: hittat att inte alla CR1AI kommit med i FSC:CR1AI – 12 st (9 trad ch 3 ext) har 

fått pos.preg.ins. efter första semin men inte fått ”yes” i FSCR1 trotts ok fruktsamhetsdata, kan inte 

hitta anledningen till detta utan lägger till en ny kolumn i lact1 till R filen med korrekt FSCR yes/no 

där jag även fyllt i No för alla som inte fått Yes. (se flik i ” resultat del 1 rättad 2022-03-15” 

 

Även använt denna i ”Manus 1 binary fertility variables” R-script. Ny modell (sparat gamla längst 

ner) 


